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&[num]
Proechimys
0-0-110000000000000000-00-000---0-000-000001000?010010010001-0030000000000?1000?
0--00--0--0----0--00-0---0---0-0---0---0-00000-0-----0-----00--00--0----????????
????
Cuniculus
1010111011102201010300-02-00100-0-000-?00011120?110010040002-0012200000100010010
0--00--0--0----0--00-0---0---0-0---0---0-00000-0-----0-----00--10--0----1111?011
0???
Dasyprocta
110-0-1110122010110000-01-100---0-000-000110110000-100041002-2022100000000010010
0--00--0--0----0--00-0---0---0-0---0---0-00010-0-----0-----00--10--0----1111?011
2???
Myoprocta
110-0-1100100000120000-01-000---0-000-000110110000-100041002-1021100000000010010
0--00--0--0----0--00-0---0---0-0---0---0-0001?-0-----0-----00--10--0----1111????
2???
Neoreomys_australis
1111111110???0102?0001001-10101-0-000-?00010111100-000040002-202?211000000??0010
10010--0--0--------0-0---1-[0
1]00-0---0---0-10101-0-----10200-00--11--10---????????????
Asteromys_punctus
111211????????????0101001-0110?-0-0??????????????????????????????100000000??0010
10030--0--0--------0-0---1-000-0---0---0-0?210-0-----???????????????????????????
????
Asteromys_bolivianus
11??11????????????0001001-0?10?-0-0??????????????????????001?10??100000000??0010
10020--0--0--------0-0---1-000-0---0---0-00220-0-----10200-00--11--0----????????
????
Asteromys_puelche
11?????????????????001001-0110?-0-0??????????????????????????????1?00?0000??0010
10020--0--0--------0-0---1-000-0---0---0-0?220-0-----???????????????????????????
????
Chubutomys_simpsoni
???????????????????????????1?????????????????????????????????????211??0012??10??
?????????????????????????1-[0 1][0
1]0-0---0-??0?214????????????????????????????????????????
Chubutomys_navaensis
11??11????????????0121001-2110?-0-???????????????????????????????211??0013??0010
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1000?--0--0-?------0-----1-[0 1][0
1]0-0---0-??0?21300?0---?????????????????????????????????
"Chubutomys"_leucoreios
111211????????????0121001-2110?-0-???????????????????????????????2?00?0010??1010
100?10-0--0-?------0-----10000-0---10??0?11200?0---?????????????????????????????
????
Luantus_initialis
????????????????????????????????????????????????????????????-????110000001??1010
10010--0--0-?------0-----1-000-0---0-??0?1120?????????0210-00--01--10-??????????
????
Luantus_minor
???????????????????111001-1????-0-??????????????????????????-????210000000??10??
??????????????????-??????1-000-0---0-??0?112????????????????????1--10-??????????
????
Luantus_propheticus
111211????????????1111001-1110?-0-??????????????????????????-????211000002??1010
10010--0--0-?------0-----1-0[0
1]0-0---0-??0?11201?0---??10010-00--01--10-??????????????
Luantus_toldensis
????????????????????????????????????????????????????????????-????211110003??1010
100?0--0--0-?------0-----1-[0 1][0
1]0-0---0-??0?212???0---???0010-00--?1--11-??????????????
Phanomys_mixtus
???????????????????2???0????10?-0-??????????????????????????-????211110015??1010
100010-0--0-?------0-----10[0 1][0
1]0-0---10??0?21301?0---???0010-010-01--11-??????????????
Phanomys_vetulus
????????????????????????????????????????????????????????????-????211110015??1010
1000??-0--0-?------0-----10[0 1][0
1]0-0---10??0?213???0---???0010-0????????????????????????
Eocardia_fissa
1112101???????????1221001-31110-10000-?0011?110??0-???0?0?12-21??31111101[4
5]0?10101[0
1]0010-0--0-?------0-0---10110-0---10??0?2-301?0---??10010-010-01--12-??????????
????
Eocardia_montana
1112101??????10????121000-21110-1100???0011?110???????0?0?1?-????31111101[4
5]0?101011-010-0--0-?------0-0---10110-0---10?00?2-301?0---??10010-010-01--12-??
????????????
Eocardia_excavata
111210????????????1221001-3111?-10??0-?0011?110??????00?00?3-211131111101[4
5]??101011-010-0--0-?------0-0---10110-0---10??0?2-301?0---??10010-010-01--12-??
????????????
Eocardia_robusta
111211?????????????321000-2111?-10????000111110?0???000300?3-??1?31111??140?1010
11-011-0--0-?------0-0---1-110-0---11?00?2-401?0---??10010-010-01--12-??????????
????
Eocardia_robertoi
??????????????????????????2?????????????????????????????????-????311111014??1010
????????--???????????????10??????????????2-3??????????0010-010-01--12-??????????
????
Schistomys_erro
1112110011???00???0221000-11111-0-00???00110110??0-??00???13-20?131111101[4
5]??101011-010-0--0-?------0-0---10110-0---10??0?2-301?0---??11010-010-01--12-??
????????????
Schistomys_rollinsii



??????????????????????????????????????10011?110?1?????0???13-11??311?1??1[4
5]0??010?????????????????????????10??????????????2-3?????????11010-010-01--12-??
????????????
Matiamys_elegans
????????????????????????????????????0-?00111110?0????00200?3-201?311?110140?1010
?????????????????????????10??????????????2-3?????????10010-010-01--12-??????????
????
Microcardiodon_williensis 1[1
2]12???????????????221001-2010?-11???????????????????????????????31??11?14??10??
1--010-0--0-?------0-0-?-1-11??0---11?10?2-401?0---???1?????????????????????????
????
Guiomys_unica
1112???????????????121113-4112?-10????????????????????????12-??2?311111114??10??
12-010-0--0-?------0-102-10110-0---10?10?2-412?0---??11010-010-01--12-??????????
????
"Prodolichotis"_pridiana
11120-10011120012?1221113-?1122-10000-00011?110000-?10040012-001?311?11?140110??
12-011-0--0-?------0-102-1-110-0---11??0?2-312?0---??11010-011-11--12-??????????
????
Prodolichotis_prisca
??????????????????????????????????????000111120110-?10030001-0021311?11?14???1??
?????????????????????????10??????????????2-??????????11010-010-11??12???????????
????
Dolichotis_chapalmalense
12120-10110?2001?2022122304012011100??20011??10100-110010001-002?311?11?14??11??
12-010-0--0-?------0-0---11110-0---10??0?2-412?0---??11010-010-21--13-??????????
????
D.patagonum
12120-10110200022202212230401211111010200111110100-110030001-0021311111114011111
1[2 3]-010-0--0-?------0-[0
1]02-11110-0---10??0?2-412?0---??11010-010-21--13-??011001001111
D.salinicola 12120-101102000222022122304012[0
1]1110011200111110100-110030001-002131111111401111112-010-0--0-?------0-0---1111
0-0---10??0?2-412?0---??11010-010-21--13-??00-111110010
D._platycephala
????????????????????????????????????102001????010??1??030001-00??311?11?14???1??
???????????????-?????????11??????????????2-4??-??????11010-010-21--13-??????????
????
D._major
12120-10?????11??00221222-40122011?0?????????????????????????????311?11?14??11??
1??????????????-?????????11110-0---10--0-2-4??-0-----1??????????????????????????
????
D._improla
?????????????????????????????????????????????????????????????????311?11?14??11??
12-010-0--0-------00-0---11110-0---10--0-2-413-0-----1??????????????????????????
????
D._intermedia
12120-10?????10???022122304012211110?????????????????????????????311?11?14??11??
1[2
3]-010-0--0-------00-0---11110-0---10--0-2-401-0-----1??????????????????????????
????
Allocavia_chasicoense
?????????????????????????????????????????????????????????????????311?11??4??0???
?????????????????????????1-??????????????2-4?????????11010-1110?????????????1???
????
Orthomyctera_rigens



????????????????????????????????????????01???11??11???100133?21??311?11114???1??
?????????????????????????1-??????????-???2-4?????????110110011-11--12---????????
????
Dolicavia_minuscula
1212111111111211001321223140122011000-2102010010012011100133-2031311?11?141011??
1[2
3]-01100--0-?------0-102-1-110-0---11-00-2-411?0---??110110011-21--12-??????????
?000
Microcavia_chapalmalensis
1312110011010201200321223140120010000-2102100010012011100133-1130311?11?140011??
12-01120--0-?------0-0---1-110-0---11-10-2-401?0---??110110011-21--1[2
3]-??????????????
M.australis 1212110011110202200[3
4]21223140120010000-2102100010012011100133-103031111111400111012-01120--0-?-----
-0-0---1-110-0---11-10-2-401?0---??110110011-21--13-???????????000
Neocavia_lozanoi
12????????????????142122???012?011?0???102???0???11??110?13????30311?11?14??11??
1[0
2]-01100--0--------0-0---1-110-0---11-10-2-4??-0---??110111011-01--12---????????
????
Neocavia_pampeana
12????????????????142122???012??11?0?????????????11???1???3??????311111114??111?
11-01100--0--------0-0---1-110-0---11-10-2-401-0---??110111011-01--12---????????
????
Neocavia_sp
???????????????????4212?????????11?0?????????????????????????????311?11?14??11??
11-01100--0--------0-0---1-110-0---11-10-2-4??-??????1??????????????????????????
????
Cavia_porcellus
1112100001010202201201223141121011000-0112101000012?10031022-2121311111114001111
10101130--0--------0-0---1-410-0???11?30-2-313?0---??11110-011?21--11---01000011
0???
Cavia_tschudii 1[1
2]12100001010202201201223141120011000-?1121?100??1201?0?1022-21??311111114001111
10101130--0--------0-0---1-410-0???11-30-2-313?0---??11110-011-21--11-??????????
????
C.aperea
1112100001110202201201223141120011000-0112101000012010031022-2121311111114001111
10101130--0--------0-0---1-410-0???11-30-2-313?0---??11110-011-21--11-?????00???
?000
Cavia_cabrerai
11??10????????????????????????????00?????????????????????????????311?11?14??11??
12-01120--0--------0-0---1-310-0---11-20-2-313-??????11?????????????????????????
????
Palaeocavia_impar
1212100011???20??0130122314112001100??01?2101010012?100110?3-2???311?11?140111??
10101120--0--------0-0---1-210-0???11-10-2-311?0---??11210-011-21--12-??????????
????
Palaeocavia?_mawka
??12??????????????0301223?4112?011???????????????????????????????311?11?14??11??
10101100--0--------0-0---1-210-0???11-00-2-3???0---?????????????????????????????
????
G.musteloides 1212110011010112201101223140122010000-111200100001[1
2]010031?23-[0 1][0
1]303111111140111111?-01110--0--------0-0---1-110-0???11-10-2-411?0---??11010-11
1021--11-???????????000



G.spixii
1112110011011112201111223140122010000-?1120?100000?0100200?3-1130311111114011111
12-01110--0-?------0-0---1-110-0???11-10-2-411?0---??11010-011?21--11-??????????
????
K.rupestris
12120-010011210120141122314012010-000-000011000000?0000?1021-0021311111115011011
14-01100--0----0--00-10001-11[0
1]00---11100-2-41001---??11010-111011--11-?-00-1?????000
Procardiomys_martinoi
12120-?????????????3???????0????11????????????????????????2-1????311?11?14??10??
14-01110??0----0--00-10001-11100---11100-2-4?201---??1101--[0
1]11222001-1?-????????????
Cardiomys_cavinus
12120-????????????1201223?4?12??1100?????????????????????????????311?11?14??00??
??-?????--????????-??????1-11110---11020-2-4??0?---?????????????????????????????
????
Cardiomys?_andinus
?????????????????????????????????????????????????????????????????311?11?14??10??
????????--???????????????1-11100---11000-2-4????????????????????????????????????
????
Cardiomys_leufuensis
12120-??????????????01223?4012?111000-?00111111??10?000??00-1?0??311?111140?00??
14-01110--0----100?0-10001-11100---11110-2-4?301?????11010-111223001-0?-????????
????
Cardiomys_ameghinorum
12120-111-???10??213012230401211?110???0011111???????0????0-210?2311?11?14??00??
14-01110--0----10000-10001-11100---11110-2-42001---??11010-111223001-1?-????????
????
Caviodon_multiplicatus
???????????????????????????????????????????????????????????-?????311?11?14???0??
?????????????????????????1?11????????????2-??????????????--?????4101-1?-????????
????
Caviodon_australis
????????????????????????????????????????0?????1???????0??00-211??311?11?14??00??
?????????????????????????1-11120---11020-2-4?????????11010-1110141?1-1?-????????
????
Caviodon_andalhualensis
12?????????????????2012??????????1??0-2001111110110?00021?0-21012311?11?140?00??
14-01120-?100--11100-10001-11120---11020-2-4??01?????11010-111014101-1?-????????
????
Caviodon_cuyano
???????????????????????2????12?????????00?????????????????0-211??311?11?14??00??
14-01130-?100--11100-10001-11120---11020-2-41201?--??11010-11101510[0
1]-0?-????????????
Caviodon_pozzii
1212???????????????401223?4012?010??0-?000????1?0?????0?100-210??311?11?140?00??
14-01120-?100--11100-10001-11120---11020-2-4??01?????11010-111014101-1?-????????
????
Xenocardia_diversidens
??????????????????????????????????????????????????????????0-2????311?11?14??00??
?????????????????????????1-11????????????2-3?????????11210-111234101-1?-????????
????
Cardiatherium_chasicoense
12??1011?????????2?21122304012?00-00???0001???????????0???2-2????311111114??00??
14-01131001102110001111001-121110001113102-601110000011010-1111?421---10????????
????



Cardiatherium_paranense
12????????????????121122???012??0-?????0001??20???????0410?-221??311111114??????
14-0113100110110--01111101-121110011113112-601111101[0
1]11010-11112521---10????????????
Cardiatherium_patagonicum
??????????????????????????????????????????????0???????0410?-22102311111114??????
14-01131001102110011011011-121111111113102-6?1111100111010-11112521---10????????
????
Cardiatherium_calingastaense
12??11?????????????21122????12??0-00???0001?120??0-?0?0410?-2110?311111114??????
14-0113101111010--01211011-121111111113102-601111100111010-11112521---10????????
????
Cardiatherum_aff._orientalis
????????????????????1122????12????00?????????????0-???04???-2?1??311111114??????
14-01131001102110011011001-121110011113102-601110000011010-11112521---10????????
????
Hydrochoeropsis_dasseni
????????????????????????????????????0-?000120?001?????0?102-0??03311?11?140?00??
14-01141011110012001211101-12????????????3-5?????????11010-11113621---11????????
????
Hydrochoeropsis?_wayuu
???????????????????????????????????????????????????????????-?????311?11?14??00??
14-0???1011110010??12111?1-12????????????3-5?????????110?0-11113621---11????????
????
Phugatherium_novum
12120-?????????????311223??012?10-110-200012020000??000?1?2-22103311?111140?00??
14-0114101111110--01211101-121311211114113-50111221-011010-11113621---12????????
????
Phugatherium_cataclisticum
12120-1????????22??311223?4?12110-11??????????????????????2-221??311111114??00??
14-01141011110112001211201-121311101114113-50111221-011010-11113621---12????????
????
Phugatherium_saavedrai
????????????????????11223?4?12??0-?????????????????????????-?????311?11?14??00??
14-0114101111110--01211101-121311101114113-???11221-0??010-111??621---12????????
????
Phugaterium_dichroplax
12??0-?????????????301223???????0-????????????????????????2-2?1??311?11?14??00??
14-01141011110112001211101-121311101114113-5??11221-211010-1111?621---12????????
????
Neochoerus
1212101111?????2?2041122304012110-00???00012021??0???00???2-221??311?11114??00??
14-01141111112-12001211101-121311211114113-50111221-211010-11113621---00????????
????
H.hydrochaeris 121210111011210222040122304012[0
1]10-000-?00012021010?00001102-2210331101111400001114-01141111112-12001211101-12
1312[1 2]01114113-40111221-211010-11113621---0010?000113000

&[dna]
Proechimys
???????????????????????????????????GCAAGAGTCATCACTCCTG?TGAGAATGCCCTACAAATCTT????
ATAGATCCAAAGGAGCAGGTATCAAG??CACACCCA??CGGTAGCTCATAACACCTTGCTTTGCCACACCCCCACGGGAC
?ACAGCAGTAACTAAAATTAAGCTATAAACGAAAGTTTGACTAAGTTATGCCATTCTTATTCTAAGGGTTGGTAAATCTC
GTGCCAGCCACCGCG?TCATACGATTAACCCTAATTAATAAATTT?CGGCGTAAAGAGTGTT??AAAAACTAAACAAA??
ATAAGACTAAATTTTACCCAAGTCGTAAAAAACATCAGGTAAAAACA?AGCCCGTTAACGAAAGTAGTCTTAATAATCAT
GAAAACACCAAAGCTGAGATCCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAGCCATAAACACAAATATTT?TATAACAA



AAATATTCGCCAGAGAACTACTAGCTACAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTAAACCCATCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATAAACCCCGATAAACCTCACCACTTCTCGCTAATTCAGTTTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
CCACAGGGAATTAAAGTAAGCACAATTATTAT?CATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAACCAATGAAGTGGGAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTTTACAAGAACACATACAACAGTTACCCTTATGAAAA?TTAAGGGTTTAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATTAAGAACAGAGAGCTTAATTG?????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
?
C.aperea
CAGCCTTTTTATTAGCTGTCTGCAGGATTATACATGACAAAATCCCTACACCGG?TGAGAATGCCCTCTGTACCAC??AC
TTAGGTTTAAAGGAGCGGACATCAAG??CACACTGC?TAAGTAGCTCACGACGTCTTGCTTTGCCACACCCCCACGGGAG
?ACAGCAGTAATAAAAATTAAGCAATAAACGAAAGTTTGACTAAGTCATGCAGC??????AATCAGGGTTGGTAAATCTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTGACCCTAGTTAATAAATCC?CGGCGTAAAAAGTGTTTTGG?AACTATAAAAA??
ATAAGACTAATCCTTGTCTAAGTTGTAGAAAACTCTAGACA?CGGTAGAAACCATAAACGAAAGTAGTTTTAATAAGTCC
GA?CACACGAAAGCTAAGGCCCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAGCCATAAACACAAAAACTTACATAACAA
AAGATTTCGCCAGAGAACTACTAGCAATAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTATACCCGCCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATAAACCCCGATACACCTCACCTCTCCTTGCTAATTCAGCCTATATACCGCCATCTTCAGCCAACCC
TATTATGGAAACAAAGTGAGCGCAAGTACACTACATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCCAATGGAGAGGGAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAC?CCAAGAACA?TTAAACGCAAATCTTTATGAAAT?TCAAAGATCTAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATCAAGAATAGAGAGCTTGATTGAACTAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCCTCAAGTATCCAAGGGT
TT?TGTACA?AA??????CTAACAAATATTAGAGGAGACAAGTCGTAACAAGGTAAGCATACTGGAAAGTGTGCTTGGA?
?
M.australis
TGGCCTTTTTATTAGTTGTCTGCAGAATTATACATGCAAAAATCCCTATACCGG?TGAGAATGCCCTCTATGTTTC??AT
TGCAATCAAGAGGAGTTGGCATCAAG??CACACTAA?AGAGTAGCTCATAACGCCTTGCTTCGCCACACCCCCACGGGAG
?ACAGCAGTAATAAAATTTAAGCTATGAACGAAAGTTTGACTAAGTCATGCAGC??????CACTAGGGTTGGTAAATCTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTAACCCAAATTAATAAAACC?CGGCGTAAAAAGTGTTTTAG?AAATATAGTAA??
ATAAGATTAAACTCCATCTAAGTTGTAAAAAACTATAGACA?AAGTATAAATCAAAAACGAAAGTAATCTTACCATGTCT
GAACACACGAAAGCTAAGACCCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAGCCATAAACATAAAAGACTATGTAACAA
AGACTTTCGCCTGAGAACTACTAGCAACAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTATACCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATAAACCCCGATATACCTCACCACCCCTTGCTAATTCAGCCTGTATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
AATTATGGAAACAAAGTAAGCGCAAGCACATCACATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCCAATGGGATGGGAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAT?CAAAGAACA?TTAAACGCAAGCCCTTATGAAACCTTGAGGGACCAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATCAAGAATAGAGAGCTTGATTGAACTAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCCTCAAGTATTTAAGAAT
TC?AACCTAGAA??????TCAACACATATGAGAGGAGACAAGTCGTAACAAGGTAAGCATACTGGAAAGTGTGCTTGGA?
?
G.musteloides
TAGCCTTTTTATTAGTTATTTGTAAACTTATACATGCAAGTATCATCACACCGG?TGAGAATACCCTCTAAACCTG??TC
ACAGGTTAAAAGGAGTTGGTATTAAG??CACGCTACTAAAGCAGCTCATAACACCTTGCTTAGCCACACCCCCACGGGAA
?ACAGCAGTAATAAAAATTAAGCAATAAACGAAAGTTTGACTAAGTTATACAATCT????AATTAGGGTTGGTTAATCTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTAACCCATATTAATAAATGTACGGCGTAAAA?GTGTTTTAGCAATTACAACAA??
ATTAGGTTAAATTTTGTCTAAGCTGTAAAAAGCTTTAGGCGTAAACATAAATCAAAAACGAAAGTAACCTTAATATAGCT
GAATACACGAAAGCTAAGACCCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAGCCGTAAACAAAAAAACTCAAACAACAA
GAGTTTCCGCCCGAGAACTACTAGCAATAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTATACCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATAAACCCCGATACACCTTACCATTCCTTGCTAATTCAGCCTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
AATCATGGAATCAAAGTAAGCTTAATTATCATGCATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCTAATGGAATGGAAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAC?TAAAGAACAATTTAACGAAAATCTTTATGAAAT?TTAAAGATTAAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ACTAAGAATAGAGAGCTTAGTTGAACTAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCCTCAAGTATTTAATTAC
TT?AATAATAAC??????TATGCATATATAAGAGGAGACAAGTCGTAACAAGGTAAGCATACTGGAAAGTGTGCTTGGA?
?
G.spixii
TAGCCTTTTTATTAGCTATTTGTAAACTTATACATGCAAGCATCCCCACACCAG?TGAGATTACCCTCTAGATCTA??CC
A?AGGTCAAAAGGAGTTGGTATCAAG??CACACTAC?AAAGTAGCTCACAACACCTTGCTTAGCCACACCCCCACGGGAA
?ACAGCAGTAATAAAAATTAAGCAATAAACGAAAGTTTGACTAAGTTATACAATTT????ATATAGGGTTGGTAAATCTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGGTTGACCCGTGCTAATAAACATGCGGCGTAAAA?GTGTTTTAGTAAATGCTATAA??
ATTAGGTTAAATTTTACCTAAGCTGTAAAAAGCTTTAGGTATTAATATAAATCAAAAACGAAAGTAACCTTAATATATCT
GAACACACGAAAGCTAAGACCCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAGTCGTAAACAAAAAAACTTAGACAACAA



GAGTTTTCGCCTGAGGACTACCAGCAACAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTATACCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATAAACCCCGATACACCTTACCACCCCTTGCTAATTCAGCCTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
AATCATGGAATCAAAGTAAGCATAAACACCATACATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCCAATGGGGTGGAAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAT?AAAAGAACAATTTAACGGAAGCCTTTATGAAAC?CGAAAGGCCCAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ACTAGAAATAGAGAGCTTAGTTGAACTAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCCCCAAGTATTCAAATAT
TTTAATAATAAA??????TCATAATATACAAGAGGAGACAAGTCGTAACAAGGTAAGCATACTGGAAAGTGTGCTTGGA?
?
D.patagonum
CAGCTTTTTTATTAGTTGTCTGCAAAATTATACATGCAAGAGTCATCACACCAG?TGAGAATGCCCTTTAAGCCTT??AC
A?AAACTAAAAGGAGCAGGTATCAAG??CACACTAC?AAAGTAGCTCATAACACCTTGCTTCGCCACGCCCCCACGGGAA
TACAGCAGTAATAAATATTAAGCAATAAACGAAAGTTTGACTAAGTTATGCAGCC??????TTCAGGGTTGGTAAATTTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTAACCCAAACTAATAAATATCCGGCGTAAAAAGTGTTTTAG?AGGCATGAATG??
ATAAGACTAAATTTTATCTAAGTTGTAAAAAACTCCAGATA?CAATTGAAACCAAAAGCGAAAGTAGTCTTAATATATCT
GAACACACGAAAGCTAAGACCCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAGCCATAAACTTTAAAATTCATACAACAA
GAATCTTCGCCCGAGGACTACTAGCAATAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTATACCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTGTAATCGATAAACCCCGATATACCTCACCACTTCTTGCTAATACAGCCTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
AATCATGGAACCAAAGTAAGCAAAAGTATCTTGCATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCCAATGAAGTGGAAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAC?CAAAGAACA????TACGCAAATCTTTATGAAAA?TTAAAGACTCAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATTAAGAATAGAGAGCTTAATTGAACTAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCCTCAAGTACCCAAAAAT
CTAAAAA?TTAA????AATTAATATGTACAAGAGGAGACAAGTCGTAACAAGGTAAGCATACTGGAAAGTGTGCTTGGA?
?
D.salinicola
TGGCTTTTTTATTAGTTATTTGCAGAATTATACATGCAAGAGTCATCGAACCGG?TGAGAATGCCCTTAAAACCTT??AC
A?AGGCTAAAAGGAGCAGGTATCAAG??CACACTAC?AAAGTAGCTCACAACACCTTGCTTCGCCACACCCCCACGGGAA
TACAGCAGTAATAAATATTAAGCAATGAACGAAAGTTTGACTAAGTCATGCAATCA????TTTTAGGGTTGGTAAATTTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTAACCCAAACTAATAAACATTCGGCGTAAAGAGTGTTTTAG?AGGTTTAAAAACT
ATAAGACTAAGCTTTATCTAAGTCGTAAAAAACTCTAGATA?AAATTAAAACCAAAGACGAAAGTAATCTTAGTATATCT
GAACACACGAAAGCTAAGACTCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTCAGCCGTAAACCTTAAAATTCATACAACAA
GAATTTTCGCCCGAGAACTACTAGCAATAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTATACCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATGAACCCCGATATACCTCACCACTTCTTGCTAATACAGCCTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
AATTATGGGATCAAAGTAAGCACAAATACCTTACATAAAGACGTTAGGTCAAGGTGTAGCTAATGAAGTGGGAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAC?CAAAGAACA???ACACGCAAATCTTTATGAAAA?CTAAAGATCTAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATTAAGAATAGAGAGCTTAATTGAACTAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCCTCAAGTACTAAGGATT
TTCAAAACTTTA????AATCAACATGCATAAGAGGAGACAAGTCGTAACAAGGTAAGCATACTGGAAAGTGTGCTTGGA?
?
H.hydrochaeris
???????????????????????????????????GCAAGAGTCATCGCCCCGG?TGAAAATGCCCTCTAAACCAC??AT
A?CGGATAAAAGGAGCGGGTATCAGGCGCACACCAC?AAAGTAGCCCATAACACCTTGCTTCGCCACACCCCTACGGGAG
?ACAGCAGTAACAAAAATTAAGCAATAAACGAAAGTTTGACTAAGTCATGTAGCTA????T?TAAGGGTTGGTAAATTTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTAACCCAAACTAATAAACTTCCGGCGTAAAAAATGTTTTAG?AGATATAAAAA??
ATAAGATTAAACTCTATCTAAGTTGTAAAAAACACCAGATA?AAATGTAAGTCAATAACGAAAGTAATCTTAATACCTCT
GAATACATGAAAGCTAAGACTCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAGCCATAAACATAAAAGTTCACATAACAA
GAACTTTCGCCCGAGAACTACTAGCAACAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGGACGGTGCTTTATATCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATAAACCCCGATACACCTCACCACTTCTTGCTAATTCAGCCTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
AATCATGGCAACAAAGTAAGCACAAACATATTACATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCTAATGAAGTGGGAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAC?CAAAGAACA??TAAACGTAAATCTTTATGAAAC?CTAAAGATAGAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATTAAGAATAGAGAGCTTAATTG?????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
?
K.rupestris
TGGCTTTTTTATTAGTTATTTGCAGAATTATACATGCGAGAGTCATCATACCAG?TGAGAATGCCCTCTAAACCAT??AT
A?CGGCTAAAAGGAGCGGACATCAAG??CACACTAC?AAAGTAGCTCATAACGTCTTGCTTAGCCACACCCCCACGGGAA
?ACAGCAGTAATAAGAATTAAGCAATAAACGAAAGTTTGACTAAGTCATGCAACCT????TCTAAGGGTTGGTAAATTTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTAACCCAAACTAATAAACTTCCGGCGTAAAAAATGTTTTAG?AGAACATAAAA??
ATAAGATCAAATTTTATCTAGGTTGTAAAAAACTACAGATA?AAGCGTAAACCAGAAACGAAAGTAATCTTAACACATCT
GAATACATGAAAGCTAAGACCCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAGCCATAAACACAAAAATTTATACAACAA



AAATTTTCGCCTGAGAACTACTAGCCACAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTATACCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATAAACCCCGATACACCTCACCACTTCTTGCTAATACAGCCTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
AATCATGGAAACAAAGTAAGCACAAATATATCATATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCCAATGAAGTGGGAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTTC?CAAAGAACAA?TAAACGCAAATCTTTGTGAAAC?CCAAAGATACAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATTAAGAGTAGAGAGCTTAATTGAACTAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCCTCAAGTACCTAAAAAT
TTTACAAACCTAGAAAAATTAACAAATATGAGAGGAGATAAGTCGTAACAAGGTAAGCATACTGGAAAGTGTGCTTGGA?
?
Dasyprocta
TGGCCTTTTTATTAGTTAAATGTAAAATTATACATGCAAGACTCCTCTCCCCGGGTGAAAATGCCCTTTTAACCAC??AA
A??GRATGAAAGGAGCGGGTATCAAG??CACACTAA?TTAGTAGCTCACAACGCCTTGCTTTGCCACACCCCCATGGGAA
?ACAGCAGTAATAAAAATTAAGCAATAAACGAAAGTTTGACTAAGTTATACACTAGC???AAAAAGGGTTGGTAAATTTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTAACCCAAACTAATAAAACC?CGGCGTAAAGAGTGTTTTAG?AAAAACATAAA??
ATAAGACTAAAATTTATCTAAGTCGTAGAAAACACCAGATA?AAATACATACTG?AAACGAAAGTAGTCTTACTATATCT
GAATACACGAAAGCTAGAATCCAAACTGGGATTAGATACCCCACTATGCCTAGCCATAAACATAAAAATTT?TATAACAA
AAATTCTCGCCCGAGAACTACTAGCCACAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTTACACCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATAAACCCCGATACACCTCACCACCCCTTGCTAATTCAGCTTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
TATTATGGAACAACAGTAAGCTTAACTATCAACAATAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCCTATGGGGTGGGAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAT?CAAAGAACA?TTCTACGCAAATCCTCATGAAAC??TGAGGATATAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATTAAGAACAGAGAGCTTAATTGAACCAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCCTCAAGTGTTCAAAAAT
TC??ACCCAAAA???????CAACA?ACACAAGAGGAGATAAGTCGTAACAAGGTAAGTATACTGGAAAGTGTACTTGGA?
?
Cuniculus
TAGCCTTTTTATTAGTTGTTCGCAAAATTATACATGCAAGAATCACCATGCCAG?TGAGAAAGCCCTCTAAGCCTACAAA
ACAGGCCGAAAGGAGCAGGTATCAAG??CACACCTA?CCGGTAGCTCACAACATCAGGCCCAGCCACACCCCCACGGGAG
?ACAGCAGTAACCAATATTGAGCAATGAACGAAAGTTTGACTCAGTTATGCAATACA???AACAAGGGTTGGTCAATTTC
GTGCCAGCCACCGCGGTCATACGATTAACCCTAACTAATAAACCT?CGGCGTAAAAGGTGTTTTAGGAAAAAATAAAAA?
ATAAGACTAAATTTCACCTAAGTCGTAAAAAACTCTAGGCG?AAACATGAAACACGAGCTAAAGCCGTCTTAACCTGCCT
GAACACACGAAAGCTAAGACTCAAACTGGGATTAGAGACCCCACTATGCTTAGCCGTAAACATAAAGATTT?TACAACAA
AAATTTTCGCCCGAGAACTACTAGCAATAGCTTAAAACTCAAAGGACTTGG?CGGTGCTTCACACCCACCTAGAGGAGCC
TGTTCTATAATCGATACACCCCGATCCACCTCACCACCTCTTGCCAATTCAGCCTATATACCGCCATCTTCAGCAAACCC
AATTATGGAACAAAAGTAAGCACAAGCACTTCACGTAAAAACGTTAGGTCAAGGTGTAGCCAATGAAGTGGGAAGAAATG
GGCTACATTTTCTTAAACAAAGAACA?TTTCACGCAAGTTTCTATGAAAT?CTAAAAACCCAAGGAGGATTTAGTAGTAA
ATTAAGAGTAGAGAGCTTAATTGAACCAGGCCATGAAGCACGTACACACCGCCCGTCACCCTCTTCAAGTATCTAAGCCA
TGAGCAACACAA??????????????TGCAAGAAGAGATAAGTCGTAACAAGGTAAGCATACTAGAAAGTGTGCTTGGAA
A

&[dna]
Proechimys
ATG?CCAACGTACGAAAATCCCACCCTCTAATCAAAATCATTAACCACTCTTTCATTGATTTGCCCACTCCATCTAATAT
CTCAGCATGATGAAATTTCGGTTCTTTATTAGGTGTATGTTTAGTCATCCAAATTATCACCGGGTTATTTCTAGCCATAC
ACTATACTGCAGACACAACCACAGCCTTCTCATCTGTTGCACATATTTGCCGAGACGTAAACTACGGTTGACTAATCCGA
TATGCACACGCCAACGGAGCATCAATATTCTTCATCTTCCTTTATTTTCACATTGGACGAGGCCTTTACTATGGGTCTTA
CACTTTCATAGAAACTTGAAACGTAGGAGTAATTTTATTATTCGCAGTAATAGCTACTGCCTTTATAGGGTATGTCCTCC
CATGAGGACAGATATCTTTCTGAGGTGCAACAGTCATTACTAACCTACTTTCAGCTATCCCTTATATTGGTCCTACCCTC
GTAGAATGAATCTGAGGAGGCTTCTCAGTAGACAAAGCAACCTTAACACGATTCTTTGCTTTTCACTTCGTATTGCCCTT
TATTATTACCGCAATAGTTATAATCCACCTACTATTTCTTCACGAAACAGGATCAAACAACCCTTCAGGATTAAATTCAA
ATTCAGACAA?ATCCCATTCCACCCTTATTATACAATTAAAGACATTCTAGGTCTACTATTTATACTATTATCTCTAACA
ATATTAATTCTATTTTCACCAGATCTCTTAGGAGACCCAGATAACTATACTCCTGCCAACCCACTTAACACTCCACCTCA
TATTAAACCAGAATGATACTTTTTATTCGCTTACGCAATCCTACGCTCCATCCCTAACAAATTAGGAGGAGTCCTAGCAC
TAGTATTCTCCATTCTAATCTTAATACTATTCCCCGTATTACATATATCCAAACAACGAAGCATAACATTCCGCCCTATT
AGCCAATGCCTACTATGAATTCTAACAGCAAACTTAGTTATCCTAACCTGAATTGGAGGACAGCCCGTAGAATACCCATT
CATCACAATCGGACAACTAGCATCCATCTCTTACTTTTGTATTATTTTAATTCTCATACCAACAACAGGATTTATAGAAA
ACAAATTACTTAAATGAAGA
K.rupestris
ATGACCCACATGCGAAAATCACACCCACTAATCAAAATTATCAACCATTCACTCATCGACCTTCCGGCCCCATCCAACAT
CTCAGCATGATGAAACTTCGGCTCACTTTTAGGAGTCTGCCTCGGACTACAAATTATTACGGGTTTATTTCTAGCAATAC



ACTACACCGCAGACACAACCACAGCCTTCTCATCCGTCGCCCACATTTGCCGAGATGTCAACTACGGCTGATTGATTCGA
TATATACACGCAAACGGAGCATCCATATTCTTTATCTTCCTTTATCTTCACATTGGACGAGGTATTTATTATGGATCTTA
CATATTTCTAGAAACCTGAAATATTGGCATCCTCCTCTTATTTTCAGTTATAGCCACTGCATTCATAGGTTACGTATTAC
CATGAGGACAAATATCCTTCTGAGGCGCCACTGTAATCACGAACCTCTTATCAGCAATCCCCTACATTGGAACAACCTTA
GTCGAATGAATCTGAGGAGGTTTCTCAGTCGACAAAGCCACTCTCACACGCTTTTTCGCCTTTCACTTTATTCTTCCCTT
CGTCATCGCAGCCCTAGTCCTAGTCCACCTCCTATTCCTCCACGAAACAGGATCAAACAATCCCTCAGGACTAAACTCTG
ACACTGACAAAATTCCCTTCCACCCCTACTACACAATTAAAGATATCATAGGATTACTATTCACAATTCTAACCCTCTCA
GCACTAGTCCTATTCTCACCCGACCTCCTCGGTGACCCAGACAACTACACCCCAGCCAACCCACTAAACACACCCCCACA
CATCAAACCAGAATGATACTTTCTATTTGCATACGCAATTCTCCGCTCCATCCCTAATAAACTAGGAGGAGTCCTCGCCC
TCGTACTGTCAATTTTAGTCCTAGCGCTATTTCCAATACTCCACCTATCAAAACATCGCAGCATAACATTCCGCCCCTTC
AGCCAATGTCTTTTATGACTACTAGTAGCTAACCTCATTATCCTCACATGAATTGGAGGCCAACCAGTCGAACACCCTTA
CATCACAATCGGCCAACTGGCATCCATTACCTATTTCCTCACCATCCTCGTCCTTTTCCCCCTAGTAAGCTTAGCAGAAA
ACAAAATT????????????
H.hydrochaeris
ATGACCCACCTACGAAAATCACACCCACTAATCAAAATCATCAACCACTCATTCATTGATCTTCCAGCCCCATCCAACAT
CTCAGCATGATGAAATTTCGGCTCACTATTAGGAATCTGCCTCGGATTCCAAATCGTCACAGGTCTATTCCTAGCAATAC
ACTACACCGCAGACACCACCACAGCATTTTCATCTGTCACCCACATTTGCCGAGATGTCAACTACGGCTGGCTCATCCGA
TACCTACACGCAAACGGAGCATCCATATTCTTTATTCTTCTCTATCTCCACATTGGTCGAGGAATCTACTATGGATCTTA
TACATTTACAGAAACCTGAAATATCGGAATCCTACTCCTATTTACAGTTATAGCCACCGCGTTCATAGGTTACGTATTAC
CCTGAGGACAAATATCCTTCTGAGGTGCTACAGTAATTACCAACCTCCTATCAGCTATCCCTTACATCGGAACAACCCTT
GTTGAATGGATTTGAGGGGGTTTCTCAGTTGACAAAGCTACCCTTACACGCTTCTTCGCCTTCCACTTCATCCTTCCTTT
CATCATCACAGCTCTTGTCATAGTCCATCTCTTATTCCTCCATGAGACAGGATCAAACAACCCCTCAGGCCTTAACTCAA
ATTCCGACAAAATCCCATTCCACCCCTACTACACAATCAAAGACATCCTAGGACTGCTACTCATAATACTAGCACTCACA
AGCCTAGTCCTCTTCACACCAGACCTCCTTGGTGACCCAGACAACTACACCCCAGCTAACCCATTAAACACTCCCCCACA
TATCAAACCAGAATGATACTTCCTATTTGCTTACGCAATCCTCCGCTCCATTCCTAACAAACTAGGGGGTGTATTAGCCC
TTGTACTCTCTATCCTAATCTTAGCCTTATTTCCAATACTCCACCTATCCAAGCAACGCAGTATAATATTTCGCCCCCTC
AGCCAATGTCTCCTTTGATTACTAGTAGCAAACCTCATTATCCTCACATGAATTGGAGGACAACCAGTTGAACACCCCTA
TATCACAATCGGCCAACTAGCATCCATCTCCTATTTCCTTATTATTCTTATCCTTTTCCCACTAGCAAACATAGCAGAAA
ACAAAATCCTAAAATGAAGA
C.aperea
ATGACCCACCTACGAAAATCACACCCACTCATCAAAATCATTAACCACTCCCTAATCGACCTCCCAGCCCCATCCAACAT
TTCAACATGATGAAATTTCGGCTCCCTTTTAGGCATCTGTCTAGGCCTACAAATTATCACAGGACTCTTCCTAGCAATAC
ACTACACTGCAGATACTTCCACAGCATTCTCATCTGTCGCCCACATTTGCCGAGACGTGAACTATGGTTGACTAATCCGA
TATCTACATGCTAATGGAGCATCCATATTCTTTATTTTCCTATATTTACACATCGGGCGAGGCATCTACTACGGATCATA
CACATTCCTAGAGACATGAAACATTGGAATTGCCCTTCTGTTCGCGGTTATGGCTACCGCATTCATAGGGTACGTATTAC
CATGAGGACAAATATCCTTTTGAGGTGCTACCGTTATCACTAATCTTCTATCAGCTATCCCTTATATTGGAACAACCCTT
GTAGAATGGATCTGGGGTGGGTTCTCAGTAGATAAAGCCACTCTAACACGATTCTTTGCCTTCCATTTCATTCTTCCATT
CATCATTACCGCCCTAGTAATAGTTCACCTCTTATTCCTTCACGAAACAGGATCAAACAACCCAGCAGGATTAAATTCAG
ACTCAGATAAAATTCCATTCCACCCTTATTACACAACCAAAGACATTTTAGGAGTTCTGTTCATAATACTAGCACTTCTG
TGCTTAGTACTTTTTACACCCGACCTATTAGGAGACCCAGATAACTACACACCCGCTAACCCATTAAACACACCACCACA
CATTAAACCAGAATGATACTTCCTATTTGCCTACGCAATCCTCCGCTCTATCCCTAACAAACTAGGAGGCGTCCTAGCTC
TAATTCTCTCTATCCTGATCTTGGCCCTATTCCCCATTCTCCACACATCAAAACAACGTAGCATAACATTCCGCCCCCTC
AGCCAATGTCTTCTATGATTACTAGTAGCTAACCTCCTCATCCTCACATGAATTGGAGGACAACCCGTTGAACACCCCTA
CATCACCATCGGCCAGTTAGCCTCCATCTCCTACTTCTTCATCATCCTAATCCTTTTCCCCTTAACGAGCCTATTAGAAA
ATAAAATATTAAAATGAAGA
D.patagonum
ATGACCCACATACGAAAATCACACCCACTAATCAAAATTATCAACCACTCATTCATCGACCTTCCCACCCCATCCAACAT
CTCAGCATGATGAAACTTTGGTTCTCTTCTAGGAATCTGCCTTGGATTACAAATTATCACAGGGCTATTCTTAGCAATAC
ACTACACGGCAGACACAATCACAGCATTCTCATCTGTAACCCACATCTGCCGAGATGTAAACTACGGCTGACTAATCCGA
TATCTACATGCCAATGGAGCATCCATATTCTTTATTCTCCTCTATCTTCACATCGGACGAGGCATTTATTATGGATCATA
CACATTTATAGAGACCTGAAACATCGGAATCCTTCTTCTATTTGCAGTCATAGCTACTGCTTTCATAGGGTATGTGCTGC
CATGAGGACAAATATCATCTTGAGGTGCTACCGTTATCACAAACCTGCTATCAGCAATTCCATATATCGGAACAACATTA
GTTGAATGAATCTGAGGGGGATTCTCAGTTGACAAAGCAACCCTAACACGATTTTTTGCCTTCCACTTTATTCTTCCCTT
CATCATTCCAGCTCTAGTCATAATCCACTTCTTTTTCTTACACGAAACAGGATCAAATAATCCCTCAGGGCTAAACTCTG
ACTCTGACAAAATCCCATTCCACCCATACTACACAATCAAAGATATTATAGGATTACTTATCATAATACTAGCCCTCATA
TCCCTAGTCCTCTTCTCACCCGACCTCCTTGGCGATCCGGACAACTACACCCCTGCCAACCCCCTAAACACTCCCCCACA



TATTAAACCAGAGTGATATTTCCTATTCGCATACGCCATTCTCCGCTCCATCCCCAATAAACTAGGAGGTGTTTTAGCCC
TCGTACTCTCAATTTTAGTTCTAGCCCTATTTCCTATACTCCACCTATCAAAGCAACGCAGCATGACATTTCGACCCTTC
AGCCAATGTCTCCTATGAATACTAACCGCTAATTTATTTATCCTCACATGAATCGGAGGCCAACCAGTAGAATACCCCTA
TATTACAATTGGTCAACTAGCATCAATTAACTACTTCTTCACCATCCTCATCGTTTCCCGCCTGGTTAGCCTAATAGAAA
ACAAAGTCCTAAAGTGAAGA
Cuniculus
ATGACCCACATACGCAAGTCCCACCCGCTAATTAAAATTATAAACCACTCATTCATTGACCTTCCCGCCCCCTCTAACAT
CTCGGCCTGATGAAACTTCGGATCATTACTAGGAATTTGCCTAGCCCTACAAATCATCACAGGCCTTTTCTTAGCAATAC
ACTACACCGCTGACACTAACTCAGCATTCTCATCTGTCGCCCATATCTGCCGAGACGTAAACTACGGCTGACTAATTCAA
CATCTACATGCCAACGGAGCATCAATATTTTTCATCTTCTTGTATCTCCACATCGGCCGAGGAGTCTACTATGGATCCTA
CATACTTTCAGAAACCTGAAATATCGGCATCCTCCTCCTATTCTCAGTAATAGCCACCGCATTCATAGGCTACGTACTCC
CATGAGGACAAATATCA???????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????
D.salinicola
ATGACCCACATACGAAAATCACACCCACTAATCAAAATCATCAACCACTCATTCATCGACCTCCCTGCTCCATCTAACAT
CTCAGCATGATGAAACTTCGGCTCCCTTCTAGGAGTTTGTCTCGGATTACAAATCATCACCGGATTATTCCTAGCAATAC
ACTATACCGCAGATACAACCACAGCATTCTCCTCCGTAACTCACATTTGCCGAGACGTAAACTACGGTTGACTGATCCGA
TACCTACACGCCAACGGAGCTTCCATATTCTTCATTTTCCTTTACCTTCATATCGGACGAGGCATTTATTACGGATCCTA
CACATTTATGGAGACCTGAAACATTGGAATTCTTCTCCTATTTTCAGTCATAGCTACTGCTTTCATAGGATACGTTCTAC
CATGAGGACAAATATCATTCTGAGGTGCCACCGTAATTACCAACCTTTTATCCGCTATTCCCTATATTGGGACAACTCTA
GTTGAATGAATCTGAGGGGGCTTCTCAGTTGACAAAGCCACACTAACACGATTTTTTGCTTTCCACTTCATCCTACCCTT
CATTATTGCTGCCCTAGTAATAATTCACCTACTCTTCTTACATGAAACAGGATCAAATAACCCTTCAGGGCTGAACTCAG
ACTCAGATAAAATCCCATTTCACCCATATTACACAATCAAAGACATCATAGGACTACTACTTATAATACTAGTACTCATA
TCCTTAGTCCTCTTCTCACCCGACCTCCTCGGTGACCCTGACAACTATACCCCTGCTAATCCACTAAACACACCCCCACA
CATCAAGCCAGAATGATACTTTCTATTTGCATATGCCATCCTCCGTTCAATCCCTAACAAGCTAGGAGGAGTGCTAGCTC
TCGTATTCTCAATCCTAATCCTAGCCCTATTCCCAACCCTACATTTATCAAAACAACGCAGCATAATATTCCGGCCTTTT
AGCCAATGTCTACTATGAATACTAACCGCTAACCTATTCATCCTTACATGAATCGGAGGGCAACCAGTAGAACACCCCTA
TATTACAATCGGTCAACTAGCATCCATTACATACTTCTTCACCATCCTTATCCTATTCCCACTAGTAACTCTAATAGAAA
ACAAAATCCTAAAATGAAGA
G.musteloides
ATGACCCACATACGAAAATCTCATCCACTCATTAAAATTATTAATCACTCATTCATTGACCTACCAACCCCATCAAATAT
CTCAGCATGATGAAATTTTGGGTCTTTATTAGGTATATGTTTAGGCTTACAAATTATCACAGGATTATTCCTAGCTATAC
ACTATACAGCAGATACACTCACAGCATTTTCATCAGTCACCCATATCTGCCGAGACGTAAATTATGGCTGATTAATCCGC
TACCTCCATGCCAATGGCGCATCAATATTCTTTATTTTCCTTTATATTCACATCGGACGAGGAATCTACTACGGATCCTA
CACATTCATAGAAACATGAAACATCGGAATTATTCTTCTATTCACCGTAATAGCTACAGCTTTCATAGGCTACGTATTAC
CATGAGGACAAATATCATTTTGAGGTGCCACCGTTATCACAAACCTGCTATCAGCAATTCCATATATCGGAACAACATTA
GTTGAATGAATCTGAGGAGGCTTCTCAGTTGGCAAAGCAACCCTAACACGATTTTTTGCCTTCCACTTTATTCTTCCCTT
CATCATTTCAGCTTTAGTAATAGTACATCTACTATTCCTTCACGAAACAGGATCAAACAACCCATCAGGCCTAAACTCCG
ACTCAGATAAAATTCCATTCCACCCCTACTACTCAACTAAAGATATTCTAGGCCTAATCTTCATAATATTAGTACTCCTA
TCACTAGTCTTATTTACCCCCGACCTCCTAGGAGACCCAGACAACTATACCCCAGCCAACCCTTTAAACACACCGCCACA
CATTAAACCTGAATGATATTTCCTATTTGCATATGCAATTCTACGATCTATTCCTAATAAATTAGGAGGAGTTCTAGCCC
TAGTATTATCAATTCTAATTCTAGCCCTATTCCCAATACTACACATAGCCAAACAACGTAGTATAATATTCCGCCCCATC
AGCCAATGCCTTCTATGACTCCTAATAGCAAACCTAATTATCCTTACATGAATTGGAGGCCAACCAGTTGAACACCCCTA
CATTATAATTGGACAACTAGCATCAATCTCTTACTTCTCCATTATCCTAATTCTATTCCCACTAGCAAGTTCAATCGAGA
ATATAATCTTAAAATGAAGA
G.spixii
ATGACCCACATTCGAAAAACACATCCCCTTATCAAAATCATTAACCACTCATTTATTGACTTACCAACTCCATCAAACAT
TTCATCATGATGAAACTTTGGTTCACTGCTAGGAATCTGCTTAGGGTTACAAATCCTTACAGGCCTATTTCTAGCTATAC



ACTACACCTCCGATACACTCACAGCATTCTCATCAGTCACCCATATTTGCCGAGACGTAAACTATGGATGACTAATCCGC
TATCTACACGCTAACGGAGCATCAATATTCTTTATTTTCCTTTATATTCACATCGGACGAGGCATCTACTATGGATCCTA
TACATTCACAGAAACATGAAACATTGGAATTCTACTCCTATTCGCCGTAATAGCCACAGCTTTCATAGGCTACGTATTGC
CATGAGGACAAATATCATTTTGAGGCGCTACAGTTATCACTAACCTCCTCTCAGCAATTCCTTACATTGGCACAACATTA
GTAGAATGAATTTGAGGGGGATTTTCAGTAGACAAAGCAACCCTGACACGATTCTTCGCCTTTCACTTCATCCTTCCGTA
CATCATCTCAGCTCTAGTAATAGTCCACCTATTATTCCTCCATGAAACGGGATCAAACAACCCTATAGGTCTCAACTCTG
ACTCAGATAAAATTCCATTTCATCCCTACTATACAATTAAAGACATCATAGGGTTTATTTACATAATCCTAGCTTTACTA
TCACTAGTCCTATTCTCCCCTGATCTTTTAGGGGATCCAGATAACTATACCCCAGCCAATCCTCTAAACACACCACCCCA
TATTAAACCTGAATGATATTTTCTATTCGCATACGCAATCCTACGATCCATTCCCAATAAACTAGGAGGAGTGTTGGCTC
TAGTAATATCAATCCTAATTCTAGCTCTTTTCCCAATATTGCATATATCCAAACAACGCAGCATAACATTCCGCCCAATC
AGCCAGTGCTTACTATGATTTCTAGGGGCCAATTTAGTAATCCTTACATGAATCGGAGGACAACCAGTCGAACATCCATA
TATCATAATTGGCCAACTAGCATCCATCACCTACTTCCTCACCATTTTAATTTTATTTCCCCTAGCTAGTTCAATCGAAA
ACGCTATCTTAAAATGAAGA
Dasyprocta
ATGACTCACCTACGAAAATCACACCCACTAATCAAAATTATTAACCACTCTTTCATTGATCTCCCAACCCCATCCAACAT
CTCAGCTTGATGAAACTTCGGCTCTCTACTAGGCATCTGCCTAATAATACAAATCCTTACAGGCTTATTCCTAGCAATAC
ATTACACCGCAGATACAACCACAGCATTCTCATCCGTTACACACATTTGCCGAGATGTGAATTACGGATGACTAATCCGA
TACTTACACGCCAACGGAGCATCAATATTCTTTATTCTCATTTACCTACACATCGGACGAGGAATCTATTACGGATCCTA
CACTTTCTCAGAAACCTGAAACATTGGAATTTTACTGTTACTAGCAGTAATGGCAACCGCCTTCATAGGGTACGTACTGC
CATGAGGACAAATATCATTCTGAGGGGCTACCGTAATTACAAACCTCCTATCAGCAATCCCTTACATCGGCACAACCCTA
GTCGAGTGGATCTGAGGCGGGTTCTCAGTAGACAAAGCCACCCTAACCCGATTCTTCGCATTTCACTTTATTCTCCCATT
TATCATTGTTGCACTAGTTATAACCCACCTACTATTCCTTCACGAAACCGGATCAAATAACCCCTCAGGATTAAACTCTG
ATTCAGATAAAATCCCATTCCATCCGTACTATACAATCAAAGATATCATAGGGTTCATATTCATAGGGTTCACTATCCTC
CTTTTAGTACTTTTCTCACCAGACCTTTTAGGAGACCCAGATAACTACTCACCAGCCAATCCTCTTAATACCCCTCCACA
CATCAAACCAGAATGATACTTCCTCTTCGCATACGCCATCCTACGCTCTATCCCCAACAAACTGGGAGGTGTTGTAGCTC
TACTAACCTCAATCCTAGTCCTAGCTCTATTTCCAATTATACACCTATCAAAACAACGAAGCATAACATTCCGTCCAATC
AGCCAATGCCTTCTATGAATACTAACAGCTAACTTAGCGATCCTTACATGAATTGGAGGGCAACCAGTCGAACACCCCTA
CATCCTCATTGGTCAAGTAGCATCAATTACCTACTTCCTAATCATCCTTATCCTAATACCACTCTTCAGTATAGTAGAAA
ATAAATTCCTTAAATGAAGA
M.australis
???????????????CAATCACACCCACT?ATT???ATTAT?AATCACTCGCTCAT?GATCTCCCAGCTCCATCCAATAT
TTCAGC???????AA?TTTGGCTCCCTC?T?G???TATGCCTAGGC?TA????TCATCACAGGCTTATTTCTAGCCATAC
ACTACACCGCAGACACAACTACAGCTTTCTCTTCTGTCACCCACATCTGCC?AG????ATACTAC?GCTA?CTAATC???
TATTTACATGCTAGCGGAGCATCAATATTCTTTATTTTTTTATATCTGCACATCGGGCGAGGTACATACTATGGCTCCTA
CACATTTACAGAACCCTGAAACATTGGAATTATACTATTATTTGCAGTAATAGTTACTGTTTTCATAGGCTACATATTAC
CATGAGGACAAATATCATTTTGGGGTGCTACTGTAATTACAAACCTTTTATCAGCCATTCCATACATTGGAACAACCCTC
GTTGAATGAATTTGAGGCGGTTTCTCAGTTGATAAAGCTACCCTTACACGATTCTTCGCCTTCCACTTTATTTTACCCTT
CATCATTGCCGCCCTAGTTATAGTCCATCTATTATTCCTCCACGAAACAGGATCAAACAACCCCTCAGGCCTTGACTCCA
ACTGCGATAAAATTCCATTCCACCCATATTACACAATCAAAGATATCTTAGGG???????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????????????????????????????????????????????????????????????????
????????????????????

&[dna]
Proechimys
CATTCTTTAACGTCCCTACTATAGAACACTGA?TGTACACTGGGTGACATACAAGTGATTTTTGGC????TTAGCAACTC
TTGCTTTTAGGGCCCTAATACTAAGTGGAGAAGCTTA?TAACTGTCAACACTTGTGTTATTGGTAATGGGATCAGCATGA
GCTTCCAAATTTGTTCCAGATTCTTAATGCCATTGCTTCAAACTTCAAAATGAATGACCTTACTGGGGCTGGGGAGATAG
CTTTGAGGCACAAGTGCCTGCTGGGCAAGTGCAAGGTCATGACTTTGGACCCCAGTCCTGAAAAAAAATGGGATGAATGA
ACTTACTGAACTGCGGCTTGGACTCAGAGGTTT?TGTCTTCTTACCTTGATACATTGAGTTTGCAATGTCTCATACCTTG
ACATGCTCAGACAGATGTTGGCAACAAAGACATGCTATCAGTCAGGCTGCTAACATTGAATTTCACACAAAAAAAATCCT
??TTTATGAAATACATTGATGAGACAAACTGCATAGGTTATATCATTAGGGGCTTTTGTCTAGT???AGTAAAAGTACTG



ATTGGTATTT?GTTGGCAAGTAACATTCTAGTCAGATAGGTGATTCTTAAGTCTTCTGGAAGAATTAACTAAATGTTATC
??????????????????????????????????????????AGATGGGTAAGAAAAGTAGYCTGATATTATTTTACAAT
AACTAGTAAGAGGAAATTACTACACAAACAACTTTTAAGAATGATCTCTGGAAATAATTATTTGGTCTTAC?ACACAGGG
AATCTTTTCAGTGATTGCACTCCTATGGAGAGGTTGTACAAACCCACTGTTCTCCAAGAACCTGTTTTCTCCTCTGAA?T
GCCCTGCAAACATCC?CCAGTCAA?TCGATAGCAGTGCGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTTTGGAAACAATTATGT
CTGTGTTATACTGAGTGGGGAAGCTCATTAACTACCAACACTTATGTTGCTGGTAATGAGATCAGCATGCACTTCCGGCA
TTGTTCCAGATTCTGAACATCTTAAAGAGTAAATCTGTTCATGCTGATCAATTTTGTT?
H.hydrochaeris
GATTCTTTAAAATCCCTGTTATAGAATACGGA?TGTACATTAGGTGGCATGGAAGTGACTTCTTGCAGCGTTGACAATTT
GTGCCATTA????????ATAGTGGA????AAAGCTCATTAACTGTCAGCACTTCTGTTATTGGTAATGAAATCAGCATGC
ACTTCCAGATTTGTTCCAGATTCTTAATGCCATTGATTTAAACTTCAAAAAGAACGA?????????????????????GG
CTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTGCTGAACTAGGGCTCGGACTCATGGTTTTTTGCCTAGTTGCTTTGATACTTTGAGTTTGCAAGGTTTAGTACACTG
ATACCCTCAGACAGATGCCAGAAACAAAGACATGCTATCAATGAGGCTGCTAAGGTTGAATTTGATG???CAATTACCCT
??GTTATGAAACATAGG????GGACAAACTGCATAGAT??TAT?ATTCAGGCCCTTTGACCAATCAAAACAGAAGTATTG
ATTGATATTTTTTTGGCAAGCAACATTCTAGTCAGAGAGCTGATTTTTAAGTCTTCTAGAAGAATTAACTAA?TGCTATG
??????????????????????????????????????????TGATGGGTAATAAAAGTAGTCTGCTATTATTTTACAAT
AGCTGGTAAGAGGAAATTATTATACTGACAACTTTTAAAAATGATCTCAGGAAA?AATTATTTGGTCCTCCAACACAGTG
AA?GTTTTCAGTAATTCTACTCAATTGAAGAGTCTGAACAAAGCAACTGTTCTCAGAGGGCCTATTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCC?CCAGTCAA?TCAATAGCAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTTTGCAAACAATTATGT
CTGTGTTATACTGAGTGGGGAAGCTCATTAATTATCACCACTTATGTTACTGGTAACCGGATCAACATGCCCTTCCGGCA
TTGTTCCAGGTTCTTAACACCATAAAGAATAAATCCTTTCACTCTGATCAATTTTGTTG
K.rupestris
GATTCTTTAAAGTCCCTGGTATAGAATGCAGA?TGTACATTAGGTGGCATGGAAGTGACTTCTTGCAACTTTGACAACTT
GTGCCATTA????????ACAGTGGA????GAAGCTCATTAACTGTCAGCACTTCTGTTATTGGTAATGAGATCAGCATGC
ACTTCCAGATTTGTTCCAGATTCTTAGTGGCATTGATTTAAACTTCAAAAAGAATGA?????????????????????AG
CTTAGCRG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTGCTGAACTAGGGCTTAGACTCATGGTTTTTTGCCTAGTTGTTTTGATACTTTGAGCTTGCAATGTCTAGTACACTG
ATACCCTCAGACAGAGCCCAGAAATCAAGACATGCTATCAATGAAGCTGCTAATGTCGAATTC?ATG???AAATTACCTT
??GTTAGGAAACATAGG????GGACAAACTGCATAAAT??TAT?AATCAGGCCCTTTGACCAATCAAAACAGAAGTATGG
ATTGATATTTGTTTGGCAAACAATGTTCTAGTCAGAGAGCTGATTTTTAAGTCTTCTAGAAGAATTAA?TAA?TGCTATA
??????????????????????????????????????????TGATGGGTAATAAAAGTAGTCTGCTATTATTTTACAAT
AGCTGGTAAGAGGAAATTACTATCCTGACAACTTTTTAAAATGATCTCAGGAAA?GATTATTTGGTCCTCCAACACACTG
AA?GTTTTCAGTAATTCCACTCAATTGAAGAGTCTGAACAAAGCAACTGTTCTCAGAGGGCCTATTTTCTC?TTTGAAAT
TCATTGCAAACGTCC?CCAGTCAA?TCGATAGCAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTTTGGAAACAATCATGT
CTGTGTTATACTGAGTGGGGAAGCTCATTAATTATCACCGCTTAGACTACTGGTAACGGGAGCAGCATGCACTTCCGGCA
TTGTTCCAGGTTCTTAACACCATAAAGAATAAATCCTTTCACTGTGATCAATTTTGTTG
G.musteloides
GATTCTTTAAAGTCCCTGTTATAGGATGCAGA?TGTACACTAAATGGCAATGAAGTGACTTCTTGCAGCTTTGACAACTT
GTGCCATGA????????ACAGTGGA????GAAGCTCATTAACTGTCAGCACTCCTGTTACGGGTGATGAGCCCAGCGTGC
ACTTCCAGATTTGTTCCAGATTCTTAATGCCATTGATTTAAACTTTGCAAAGAATGG?????????????????????AG
CTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTGCT???????????CGGACTCATGGTTTTTTGCCTAGTTGCTTTGATACTTTGAATTTGCAATGTCTAGTATTTCA
ATACCCTCAGACAGATGCCAGAAATAAAGACACGCTATCAAAGAAGCTGCTAAAGTTGAATTTCATG???AAATTATCCT
??GTTATGAAACATAGGTAGGGGACAAACTGCATAGAT??TAT?AGTTGGGCCCTTTGGTTAATCAAAACAGAAGTATTG
ATTGATATTTTTTTGGCAAACAACATTCTAGTCAGAGAGCTGATTCATAAGTCTTCTAGAAGAATTAACTAA?TGCTATA
??????????????????????????????????????????TGATGGGTAATAAAAGTAGTCTGATATTACTTTACAAT
AACTGGTAAGAGGAAATTACTATGCTGACAACTTTTAAAAATGATCTCTGGAAA?AATTATTTGGTCCTCGAACACTGTG
AA?GTTTTCAGTAACTCCACTCAAATGAAGAGTCTGAACAAAGCAGCTGTTCTCAGAGGGCCTGTTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCC?CCAGTCAAATCAATAGCAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATC?GTGCTTTGGAAACAATTATGT
CTGTGATATACAGAGTGGGGAAGCTCATTAATTATCAACACTG??GTTACTGGTAATGGGATCAGCATGCACTGCCGGCA
TTGTTCCAGGTTCTTAACACCATAA?GAATAAACCCTTTCACTCTGATCAATTTTGTTG
G.spixii
GATTCTTTAAAGTCCCTGTTATAGGATGCAGA?TGTACACTAGATGGCATGGAAGTGACTTCTTGCAGCTTTGACAACTT
GTGCCATGA????????ACAGTGGA????GAAACTCATTAACTGTCAGCACTCCTGTTACGGGTGATGAGCCCAGCGTGC
ACTTCCAGATT???????????CTTAATGTCATTGATTTAAACTTTGACAAGAATGA?????????????????????AG



CTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTGCT???????????CCGACTCATGGTTTTTTGCCTAGTTGCTTTGATACTTTGAATTTGCAACGTCTAGTATTTTG
ATACCCTCAGACAGATGCCAGAAACAAAGACACGCTATCAATGAGGCTGCTGAAGTTGAATTTCATG???AAATTACCCT
ATGTTATGAAACATAGGTAAGGGACAAACTGCATAGAT??TAT?AGTTAGGCCCTTTGGTTAATCAAAACAGAAGTACTG
ATTGATATTTTTTTGGCAAACAACATTCTAGTCAGAGAGCTGATTCGTAAGTCTTCTAGAAGAATTAACTAA?TACTATA
??????????????????????????????????????????TGATGGGTAATAAAAGTAGTCTGATATTATTTTACAAT
AACTGGTAAGAGGAAATTACTATGCTGACAACTTTTAAAAATGATCTCAGGAAA?AATTATTTGGTCCTCGAACACTGTG
AA?GTTTTCAGTAACTCCACGCAAACAAAGAGTCTGAACAAAGCAGCTGTTCTCAGAGGGCCTATTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCC?CCAGTCAAATCAATAGCAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATCCGTGCTTTGGAAACAATTATGT
CTGTGATATACCGAGTGGGGAAGCTCATTAATTATCAACACTT??GTTACTGGTAATGGGATCAGCATGCACTGCCGGCC
TTGTTCCAGATTCTTAACACCATAA?GAATAAACCCTTTCACTCGGATCAATTTTGTTG
D.patagonum
GATTCTTTGAAGTCCCTATTATAGAAYGCAGA?TGTACATTAGGTGGCATGGAAGTGACTT???GCAGCTTTGACAACGT
GTGCCATTA????????ATAGTGGA????GAAGCTCATTAACTGTCAGCACTTCTGTTATTGGTAATGAGATCAACATGC
ACTTCCAGATTTGTTCCAGACTCTTCATGCCATTGATTTAAACTTCAAAAAGAACGA?????????????????????AG
CTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTGCTGACCTGGGGCTCAGACTCATGGTTTTTTGCCTAGTTGCTTTGATACTTCAAGCTTGCAATGTCTAGTGCATTG
ATATCCTCAGACAGATGCCAGAAATAAAGACATACTATCAATGAGGCTGCTAATGTTGAATTTCATG???AAATTACCCT
??GTTATAAAACATAGTTAGGGGACAAATTGCATAGAT??TAT?ATTCAGGCTCTTTGGCCAATCAAAACAGAAGTATTG
ATTGATATTTGTTTGGCTAACAACATTCTAGTTAG????CTGATTTTTAAGTCTTCTAGAAGAATTAACTAA?TGCTATA
AGATGGGTAATAAAAGTAGTTTGATATTATTTTACAATAGCATGATGAGTAATAAAAGTAGCTTGACATTATTTTACAAT
AGCTGGTAAGAGGAAGTTACTACACTGACAACTTTTAAAAATGATCTCAGGAAA?AATTATTTGGTCCTCCAACACAGTG
AA?GTTTTCAGTAATTCCACTCAATTGAAGAGTCTGGACAAAGCAACTGTTCTCAGAGGGCCTATTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCCTCCAATCGA?TAG????CAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTTTGGAAACAATTATGT
CTGTGTTATACTGAGTGGGGAAGCTCATTAATTATCAACRCTTACGTTACTGGTAATGGGATCAGCATGCACTTCCGGCA
TTGTTCCAGATTCTTAACACCAGAAAGAATAAATCCTTTCACTCTGATCAATGTTGCTG
D.salinicola
GATTCCTCTAAGTCCCTCTTATAGAATGTAGA?TGTGCATTAGGTGGCATGGAAGTGACTTCTTGCAGCTTTGACAACTT
GTGCCATTA????????ATAGAGGA????GAAGCTCACTAACTGTCAGCACTTCTGTTACTGGTAATGAGATCAACATGC
ACTTCCAGATTTGTTCCAGACTCTTCATGCCATTGATTTAAACTTCAAAAAGAACGA?????????????????????AG
CTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTGCTGAACTAGGGCTCAGACTCATGGTTTTTTGCCTAGTTGCTTTGATACTTCAAGTTTGCAATGTCTAGGGCATTG
ACATCCTCAGA?AATCCTCAGAAATAAAGATGTACTATCGATGAGGCTGCTAATGTTGAATTTCATG???AAATTACCCT
??GTTATGAAACATAGTTAGGGGACAAATTGCATAGAT??TAT?ATTCAGGCCGTTTGGCCAATCAAAACAGAAGTATTG
ATTGATATTTGTTTGGCTAACAACATGCTAGTTAGAGAGCTGATTTTTAAGTCTTCTAGAAGAATTAACTAA?TGCTATA
??????????????????????????????????????????TGATGGGTAATAAAAGTAGCTTGACATTATTTTACAAT
AGCTGGTAAGAGGAAATTACTACACTGACAACTTTTAAAAATGATCTCAGGAAA?AATTATTTGGTCCTCCGACACAGTG
AA?GTTTTCAGTAATTCCACTCAATTGAAGAGTCTGGACAAAGCAACTGCTCTCAGAGGGCCTATTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCCTCCAATCGA?TCG????CAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTCTGGAAACAATTACGT
CTGTGTTATACTGCGTGGGGAAGCTCATTAATTATCGACACTTATGTTACTGGTAATGGGATCAGCATGCACTTCCGGCA
TTGTTCCAGATTCTTAACACCATAAAGAATAAATCCTTTCACTCTGATCCATGTTGCTG
M.australis
GATTCTTTAAAGTCCCTGCTATAGAATGCAGA?TGTACATTAGGTGGCATGAAAGCGACTTCTTGCAGCTTTGACAACTC
GTTCCATTA????????ACAGTGGA????GAAGCTCATTGACCGTCAGCACTCCTGTTACGGGTAATGAGATCAGTGTGC
TCTTCCAGATTTGTTCCAGATTCTTCATGCCACTGATCTAAGCTTCAAAAAGAACAA?????????????????????AG
CTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTGCTGAACTAGCGCTCAGACTCATGGTTTTTT?CCTAGTCG?TTTGATACTTTGAGTTTGCAATGTCTAGCACCTTG
ATATCCTCAGACAGATGCCAGAAATAAAAACATGCTATTAATGAAGCTGCTAATGTTAAATTTTATG???AAATTAGCCT
??GTTATGAAGCAT????AAGGGATAAACTGAATAGAT??TAT?ATTTGGGCCCTTTGGTTAATCAAAACAGAAGTATTG
ACTGA??TTTTTTTGGCAAACAACATTCTAGTCAGAGAGCTGATTTTTTAGTCTTCTAGAAGAATTAACTAA?TGCTATA
??????????????????????????????????????????TGATGAGTAAGAAAAGTAGTCTGATATTATTTTACAGT
RGCTGGTAAGAGGAAATTACAATACTGACAACTTTTAAAAATGATCTCCGGAAA?AATTATTTGGTCCTCCRACACAGTG
AA?CTTTTCAGTAATTCCACTCAATTGAAGAGTCTGRACAAAGCAACTGCTCTCAGAGGGCCTATTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCCTCCAATCGA?TCG????CAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTCTGGAAACAATTACGT
CTGTGTTATACTGCGTGGGGAAGCTCATTAATTATCGACACTTATGTTACTGGTAATGGGATCAGCATGCACTTCCGGCA
TTGTTCCAGATTCTTAACACCATAAAGAATAAATCCTTTCACTCTGATCCATGTTGCTG



C.aperea
GATTCTTTAAAGTCCCTGTTATAAAATGCAGA?TGTACATTGGGTG???????????ACTTCTTGTAGCTTTGACAAGTC
GTGCCATTA????????ACAGTGGA????GAAGCTCATTAACTGTCAGCACTCCTGTTATTGGTAATGAGAGCACTGTGC
ACTTCCAGATTTGTTCCAGATTCTTAATGCCATTGATTTAAACTTCAAAAAGAATGA?????????????????????AG
CTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTGCTGGACTAGGGCTCGGAGTCATGGTTTTTTGCCTTGTTGCTTTGATACTTTGAGTTTGCAATGTCTAGTACCTTG
ATACCCTCAGACAGATGCCAGAAATAAAGATATGCTATCAATGAAGCTGCTAATTTTGAATTTCATG???AAATTACCCT
??GTTATGAAACACAGTTAGGGGACAAACTGCATAGAT??TAC?ATTCAGGCTCTTTGGTTCATCAAAACAGAAGTATTG
ACTGA??TTTTTTTGGCAAACAACGTTCTAGTCAGAGAGCTGATTTTTAAATCT???AGAAGAATTAACTAA?TGCTGAG
TAATAAATAGAAGAATTAACTA???????????????????ATGATGAGTAATAAAAGTAGTCTGATATTATTTTACAAT
AGCTGGTAAAAAGAAATTACTATGCTGACAACTTTTAAAAATGATCTCCGGAAA?AATTATTTGGTCCTCCAATACAGTG
AA?CTTTTCAGTAATTCCACTCAAATAAAGAGACTGAACAAAGCAACTATTCTCAGAGGGCCTATTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCC?CCAGTCAA?TCGA???TAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTTTGGAAACAATTATGT
CTGTGTTATATTGAGCGGGGAAGCTCATTAATTATCAACACTTATGTTACTGGTAATGGGATCAGCATGCACTT??????
??GTTCCAGATTCTTAACACCATAAAGAATAAATCCTTTCACTTTGGTCAATTTTGGTG
Dasyprocta
GATTCTTTCACATCCCTGGTATAGAACGCAGA?TGTACATTAGATGGCATGGAAGTAGCTTCTTGCGGCTTTGGCAACTT
GTGCTATTAGGGACCTTATATTGAGT???GGGGCTCGTTAACTGTCAGCACTTATGTTCCTGGTAATGAGATCAGCATGC
ACTTCCAGATTTGTTCCAGATTCTCAATACCATTGATTCAAACTTTGAAAAGAATGG?????????????????????AG
CTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
ACTTGCTGGACTAGGGCTCAGACTCAGGGGTTTTTGCCTTGTTGCTTTGATACATTGAGTTTGCAATGCCTAGTACCTCG
ATATCCTCAGACAAGTAACAGAAATAAAGACATGCTATCAATAAGGTTGYTAATGTCGAATTTCATA???AAAGTACCCT
??TTTATGAAACATATTTAGGGGACAAACTGCATAGATC?TAT?GTTTGGGCCTTTTRGCTAATCAAAACAAAAGTATTG
ATGGATATTT?TTTGGCAAACAACATTCTAGTCAGGTAGCTGATTCTTATGTCTTCCAGAAGAATTAACTAA?TGCTATA
??????????????????????????????????????????AGACGGGTAAGAAAAGTAACCTGATRTTGTTTTGCAAC
AACTAGTAAGAGGGAATTACTATACTAACAACTTATAAAAATGATCTCAGGAAA?AAT?ATCTGGTCCTCCAACACAGTG
AATCTTTTCAGTAATTCCACTCAAATGAAGAGGCTGAACAAAGCGACTGTTCTCAGAGGGCCTATTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCC?CCAGTCAA?TCGATAGCAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTTTGGAAACAATTATGT
CTGTGTTATACTGAGAGGGAAAGCTCATTAATTATCAACACTTATGTTACTGGTAATGGGATCAGCATGCACTTATGGCA
TTGTTCCAGATGCTTAACACCATAAAGAATAAATTCTTTCACCCTGACCAATTTTGTTG
Cuniculus
GATTCTTTAAAGGCC??GTTTTAGAATGCAGAATGTACATTAGGTGGCATGGAAA?GACTTCTTGCAGCTTTGGCAGCTT
ACGCTGTGAGGGCCCTTATACTAAGCGGAGAAGCTCATTAACTGTCAGCACTTCCATTATTGGTAATGAGATCAGCATGC
ACTTCCAGATTTGTTCCAGATTCTTAATACCATTGATTCCAACTTCAAAAAGAATGA?????????????????????AG
TTTTGCAG???????????????????????????????????????????????????????????????????????A
GCTTACTGAACTAGGGCTCAGACTCAAGGTTTTCTGCCTTGTTGCTTTGATTCATTGAGTTTGCAATGTCTAGTACCTTG
ATATCCACAGACAGATGCCAGCAATAAAGACAC???????????????GCTAATGCTGAATTTCATA???AAAGTACCCT
??TTTACGAAACATA?????GGGACAAACTGCATAGAT??TAT?ATTCGGCCCCTTTGGCTAATCAAAGCAGCAGTATTG
ATTGCTATTT?TTTGGCAAACAACATTCTAGTCAGAGAGCTGATTCTTAAGTCTTTTGGAAGAATTAACTAA?TGCTATA
??????????????????????????????????????????AGATGGGTAAGAAAAGTAGTCTGCTATTATTTTACAAT
AACTAATAAGAGGGAATTACTATACTAACAACCTTTAAAAATGATCTCAGGAAA?AATTATTTGGTTCTCCGACACAGTG
AATCTTCTCAGTAATTCCACTCAAAGGAAGAGGCTGGACAAAGCAACTGTTCTCAGAGGGCCTATTTTCTCCTTTGAAAT
TCATTGCAAACATCC?CCAGTCAA?TCGATAGCAGTGTGTCTGGAGGCAGAAACCATTCTTGCTTTGGAAACAATTAGGT
CTGTGTTATACTGAGTGGGGAATCTCATTAATTATCAACACTTATGTTACTGGTAAT?GGATCAGCATGCACTTCCGGCA
TTGTTCCAGATTCTTAACACCATAAAGAATAAATCCTTTCACTCTGATCAATTTCGTTG

&[dna]
Proechimys
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACTGTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
CCAGCGACCACCAGAAATCTCTTAACATTCTCCGGGCAAAGGATGATGACTCTGGCCGGACCAGCTGCTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGTTGATTTTAGTGCTGGTGATGGGTGTGAT?GACCTTGCAAGGTTGTTCAGCTGGACAAGTTAAAAGGAGA
AGCAGATCTCTTGTGCCTTGACGAGAAGAACCAAACT?CCTCACCTTGTGATGCCTCTCCTGACCCTGAGCAAGCCAGC?
TCATCCCAGGAAAGGAAGACAAACCACAACTACTTTTTATTGGTAAAACTGAGTCAGCTAACCAAGGTGCCCCTAACCAG
ATAAGCAATCCTAGTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCTCAAGTAAGCGACATTACACCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCACCAGGCCAAAAGAATAAGGTAGGAACGGCCCAGTGTGAAATGCATCCAGAAGCAAA?TTCATCAAAGACAATGCCT



GCTTCTTCAAGGGAGATGCCAAACAGCATGTTATAATGACCCCTCCC?TTGAGGTCAAATCGCATGAAGA?CCAAGCTTA
AAGCAGGAGGATGCTTATGTCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTATGGGGCTGC?GAACGGGCTCCAAG
CTCTGAAATGGCCCTCCCAGATTATACCTCTGTTCACATAGTGCAGTCTCCACAAGGCCTCATCCTCAACGCGGCTGCCT
TGCCCCTGCCTTTG
D.patagonum
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACTCTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCAGTGACCATCAGAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAGGATGATGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATTTCAATGCCAATGATG?????????GCACCTCTGAGGTTGTTCAGCCAGACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTTGTGATGCATCTCCTGACCCTCAGCAGGCCATTA
TAATTCCAGCAGAGCAGGAAAAACCACAACCACTTCTTACTGGTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTGTTCAG
ATAAGCAATCCTAGTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCCCAAGTAAGCGACATTACGCCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCGGGCCAAAAGAATAAGGCAGGAATGCCCCAGTGTGAAATGCACCCAGAAGCAAACTTCATCAAAGACAATGCTT
ACTTCTTCAAAGGAGATGCCAAAAAGCCYGATGTCATGACCCCTCACATCGAGGTCAAGTCACATGAAGAACCGAGCTTT
AAGCAGGAGGATACTTACATCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGCCTCCAGAACAGGCTCCAAG
CTCCGAAATGGCTCTCCCAGATTATACCTCCATTCATATAGTGCAGTCTCCACAGGGTCTCATACTCAACGCGGCTGCCT
TGCCCTTGCCTTTG
D.salinicola
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACTCTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCAGTGACCATCAGAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAGGATGCTGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATTTCAATGCCAATGATG?????????GCACCTCTGAGGTTGTTCAGCCAGACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTTGTGATGCATCTCCTGACCCTCAGCAGGCCATTA
TAATTCCAGCAGAGCAGGAAAAACCACAACCACTTCTTATTGGTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTGTTCAG
ATAAGCAATCCTAGTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCCCAAGTAAGCGACATTACGCCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCGGGCCAAAAGAATAAGGCAGGAATGCCCCAGTGTGAAATGCACCCAGAAGCGAACTTCATCAAAGACAATGCTT
GCTTCTTCAAAGGAGATGCCAAAAAGCCCGATGTCATGGCCCCTCACATCGAGGTCAAGTCACATGAAGAACCAAGCTTT
AAACAGGAGGATACTTACATCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGCCTCCAGAACAGGCTCCAAG
CTCTGAAATGGCTCTCCCAGATTATACCTCCATTCATATAGTGCAGTCTCCACAGGGTCTCATACTCAACGCRGCTGCCT
TGCCCTTGCCTTTG
K.rupestris
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACTCTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCAGTGACAACCAGAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAGGATGATGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATTTCAATGCCAGTGATG?????????GCGCCTCTGAGGTTGTTCAGCCAGACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTTGTGATGCATCTCCTGACCCTCAGCAGGCCATTA
TAATTCCAGCGGAGGAGGAAAAACCACAACCACTTCTTATTTCTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTACTCAG
ATAAGCAATCCTACTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCCCAAGTAAGCGACATTACACCAGCAGGAAGTGTGGTTCT
CTCCCAGGCCCAAARGAATAAGGCAGGAATGTCCCAGTGTGAAATGCACCCAGAAGCAAACTTCATCAAAGACAATGCTT
ACTTCTTCAAGGGAGATGCCAAAAAGCCAGATGTCATGACCCCTCACAGCGAGGTCAAGTCACATGAAGAACCGCTTTTT
AAACAGGAGGACACTTACATCACCACAGAAAGCCTTAGCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGCCTCCAGAACAGGCTGCAAG
CTCTGAAATGGCTCTCCCAGATTATACCTCCATTCATATAGTGCARTCTCCACAGGGTCTCATACTCAACGCGGCTGCCT
TGCCTTTGCCCTTG
H.hydrochaeris
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACTCTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCAGTGACCACCAGAAATCCCTTAATATCCTTGGGGCAAAGGATGATGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATCTCAATGCCAGTGATG?????????GCACCTGTGAGGTTGTTCAGCCAGACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTTGCGATGCATCTCCTGACCCTCAGCAGGCCATTG
TAATTCCAGCAGAGGAGGAAAAACCACAACCACTTCTTATTGGTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTACTCAG
ATAAGCAATCCTAGTTCACTGCCAAACATGGACATTTATGCCCAAGTAAGCGACATTACGCCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCAGGCCAAAAGAATAAGGCAAGAATGTCCCAGTGTGAAATGCACCCAGAAGCAAACTTCATCAAAGACAATGCTT
ACTTCTTCAAGGGAGGTGCCAAAAAGCCCGATGTCATGATCCCTCACATCGAGGTCAAGTCACATGAAGAACCAAGCTTT
AAACAGGAGGATACTTACATCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGCCTCCAGAACAGGCTGCAAG
CTCTGAAATGGCTCTCCCAGATTATACCTCCATTCATGTAGTGCAGTCTCCACAGGGTCTCATACTCAACGCAGCTGCCT
TGCCCTTGCCTTTG
C.aperea
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACTCTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCGGTGACCATCAGAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAGGATGGTGATTCTGGACGTACTAGCTGTTGTGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATTTCAATGCCAATGATG?????????GCACCTCTGAGGTTGTTCAGCCAGACAAGTTAAAAGAGGA



AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTTGTGATGCACCTCCTGACCCTCAGCAGGCCCTTG
TAATTCCAGCAGAGGAGGAAAAACCACAACCACTTCTTATTGATAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTAATCAG
ATAAGCAATCCTATTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCCCAGGTAAGCGACATTACACCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCAGGCCAGAAGAATAAGGCGGGACTGTCCCAGTGTGAAACGCACGCAGAAGCAAACTTCGTCAAAGACAATGCTT
ACTTCTTTAAGGGAGAYGCCAAAAAGCCCGATGTCATGACCCCTCACATCGAGGTCAAGTTACATGAAGAACCAAGCTTT
AAACAGGAGGATCCTTACATTACCCCAGAAAGCCTTACCACTGTTGGTGGAAAGTTTGGGCCTTCAAAAAAGTCCCCAAG
CTTTGAAAGGGTTTTCCCAAATTATACCTCCATTCATATAGTG?????????????????????????????????????
??????????????
M.australis
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACTCTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAAACTTCTCA
GCAGTGACCGCCAGAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAAGATGACGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAA
ATTCTGGAGGTTGAGTTCAATGCCAGTGATA?????????GCACCTCTGAGGTTGTTCAGCCAGACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTTGTGATGCACCTCCTGATCCTCAACAGGCCCTTG
TCATTCCAGCAGAGGAGGAAAAACCACAACCACTTCTTATCGGTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTACTCAG
ATAAGCAATCCTAGTTCACTGGCAAACATGGATTTTTATGCCCAGGTAAGCGACATTACACCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCGGGCCAGAAGAATAAGGCAGGACTGTCCCAGTGTGAAACGCACCCAGAAGCAAACTGCATCAAAGACAATGCTT
GCTTCTTCAAGGGAGACGCGAAAAAGCCCGATGTCATGGCCCCTCACATCGAGGTCAAGTCACACGAGGAACCGAGCTTT
AAACAGGAGGATCCTTACATCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGCCTCCAGAACAGGCCCCAGG
CTCTGAAATGGGCCTCCCAGATTATACCTCCGTTCATATAGTGCAGTCTCCACAGGGACTCATACTCAACGCAGCTGCCT
TGCCCTTGCCTTTG
G.musteloides
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACTCTGATGAAAAGATTGGAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCAGTGACCATCAGAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAGGATGATGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATTTCAATACCAGTGATG?????????GCACCTCTGAGGTTGTTCAACCAGACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTTGTGATGCACCTTCTGACCCTCAGCAGGCCATTG
TAATTCCAGCAGAGGAGGAAAATCCACAACCACTTTTTAACRGTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTACTCAG
ATAAGCAATCTTAGTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCCCAGGTAAGCGACATTACACCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCAGGCCAGAAGAATAAGGCAGGAATGTCCCAGTGTGAAATGCACTCAGAAGCAAACTTCATCAAAGACAATGCTT
ACTTCTTCAAGGGAGATGCCAAAAAGCCCGAYATCATGACCCCTCACATCGAGGTCAAGTCACATGAAGAACCAAGCTTT
AAACAGGA???TACTTACATCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGCCTCCAGAACAGGCTGCAAG
CTCTGAAATGGCTCTCCCAGATTATACCTCCATTCACATAGTGCAGTCTCCACAGAGTCTCATACTCAATGCAGCTGCCT
TGCCCTTGCCTTTG
G.spixii
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGAATCTGATGAAAAGATTGGAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCAGTGACCATCAGAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAGGATGATGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATTTCAATACCAGTGATG?????????GCACCTCTGAGGTTGTTCAGCCAGACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTTGTGATGCACCTTCTGACCCTCAGCAGGCCATTG
TAATTCCAGCAGAGGAGGAAAATCCACAACCACTTTTTAATGGTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTACTCAG
ATAAGCAATCTTAGTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCCCAGGTAAGCGACATTACACCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCAGGCCAGAAGAATAAGGCAAGAATGTCCCAGTGTGAAATGCACTCAGAAGCAAACTTCACCAAAGACAATGCTT
ACTTCTTCAAGGGAGATGCCAAAAAGCCTGATATCATGACCCCTCACATCGAGGTCAAGTCACATGAAGAACCAAGCTTT
AAACAGGAGGATACTTACATCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGCCTCCAGAACAGGCTGCAAG
CTCTGAAATGGCTCTCCCAGATTATACCTCTATTCACATAGTGCAGTCTCCACAGAGTCTCATACTCAATGCAGCTGCCT
TGCCCTTGCCTTTG
Cuniculus
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACCCTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCAGTGACCATCAGAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAGGATGATGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATTGCAATGCCAGTGATGTGTGTGATGGCACCTCTGAGGTTGTTCAGCCAGACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAGTAATTCACCTTGCAATGCATCTCCTGACCCTCAGCAGGCCAGTG
TAATTCCAGCAGAGGAGGAAAAGCCACAACCACTTCTTATTGGTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCTACTCAG
ATAAGCAATCCTAGTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCCCAGGTAAGCGACATTACGCCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCAGGCCAAAAGAATAAGGCAGGAATGTCCCAGTGTGAAATGCATCCAGAAGCAAACTTCATCAAAGACAATGCCT
ACTTCTTCAAGGGAGATGCCAAAAAGCACACTGTCATGACCCCTCACTTCGAGGTCAAGTCATGTGAAGAACCGAGCTTT
AAACAGGAGGATACTTACATCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGGCTGCAGAACAGGCTCCAAG
CTCTGAAATGGCTCTCCCAGATTATACCTCCATTCATATAGTGCAGTCTCCACAGGGTCTCATACTCAACGCGGCTGCCT
TACCGTTGCCTTGG



Dasyprocta
CTCTTGGGTTGAATTTATTGAGCTAGATATTGATGACCCTGATGAAAAGATTGAAGGATCAGACACAGACAGACTTCTCA
GCAGTGACCATCACAAATCACTTAATATCCTTGGGGCAAAAGATGATGACTCTGGACGTACTAGCTGTTATGAACCTGAT
ATTCTGGAGGCTGATTTCAATGCCAGTGATG?????????GCACCTCTGAGGTTGTTCAGGCAAACAAGTTAAAAGGGGA
AGCTGATCTCTTGTGCCTTGATGAGAAGAATCAAAATAATTCACCTCGTGATGCATCTCCTGACCCTCAGCAGGCCAGTG
TAATTCCAACAGAGGAGGAAAAATCACAACCGCACCTTACTGGTAAAACTGAGTCAACTAACCAAGATGCCCCCATTCAG
ATAAGCAATCCTAGTTCACTGGCAAACATGGACTTTTATGCCCAGGTAAGCGACATTACGCCAGCAGGGAGTGTGGTCCT
CTCCCCAGGCCAAAAGAATAAGGCAGGAATGTCCCAGTGTGAAGTGCATCCAGAAGCAAACTTCATCAAGGACAATGCTT
ACTGCTTCAAGGAAGATGCCAAAAAGCACATTGTCATGGCACCACACATCGAGGTCAAGCCACATGAAAAACCGAGCTTT
AAACAGGAGGATACTTACATCACCACAGAAAGCCTTACCACTGCTGCTGAGAAGTCTGGGGCTGCAGAACAAGCTCCAAG
CTCTGAAATGGCTCTCCCAGATTATACCTCCGTTCATATAGTGCAGTCTCCACAGGGTCTCATACTCAACGCGGCTGCCT
TGCCCTTGCCTTTG

;

ccode  +  1 3 11 13 15 17 19 20 22.24 26 29 30 38 41 43 55 59 60 63.65 81 83
86 96 100 110 112 113 118 121 124 128 132 144 148 151 *;
ho 100000;
proc /;
comments 0
;


