BRUCELOSIS EN CANINOS DOMESTICOS. DIAGNOSTICO MOLECULAR
Microbiologia, Enfermedades Infecciosas y parasitarias.

Miceli, Ana Paola; Di Lorenzo CL; Scuffi ABy Cabral,M.
Laboratorio de Inmunologia. Facultad de Ciencias Veterinarias. La Plata

ana.miceli@fcv.unlp.edu.ar

Las especies que conforman el genero Brucella causan enfermedades en
animales domésticos y salvajes incluyendo bovinos, ovinos, caprinos, suinos,
caninos. La importancia del canino como trasmisor de diversas variedades del
genero al hombre y demas animales convivientes adquiere una importancia
tanto en el ambito urbano como rural, tanto desde la mirada de la salud publica
como desde el aspecto productivo-sanitario en explotaciones comerciales.

El objetivo del trabajo es el de presentar los resultados de una Prueba de
reaccion en cadena de la Polimerasa de tipo Multiplex para la identificacion de
diferentes biovariedades del genero Brucella.spp.

INTRODUCCION

Las especies que conforman el genero Brucella causan enfermedades en animales domésticos y
salvajes incluyendo bovinos, ovinos, caprinos, suinos, caninos. La importancia del canino como
trasmisor de diversas variedades del genero al hombre y demds animales convivientes adquiere
una importancia tanto en el ambito urbano como rural, tanto desde la mirada de la salud publica
como desde el aspecto productivo-sanitario en explotaciones comerciales.

La brucelosis es una enfermedad crénica, francamente invalidante para el ser humano por lo que
el diagnostico y la prevencién en los animales trasmisores debe ser, como para el resto de las
enfermedades zoondticas presentes en nuestro pais, corrientemente abordadas por el
profesional veterinario. El diagnostico indirecto de las enfermedades infecciosas se complica al
tener que tener a punto diversas pruebas para cada modelo, y la necesidad de requerir muestras
pareadas para arribar a conclusiones relevantes ante la presencia de brotes. Por otra parte el
diagnostico directo, se ve limitado por la mayor complejidad estructural, el tiempo vy la
bioseguridad requerida. En consecuencia la posibilidad de contar con pruebas seguras, que
ofrezcan la posibilidad de identificar en una sola secuencia diagnostica diversas biovariedades de
microoganismos sin lugar a dudas representa una excelente herramienta. El objetivo del trabajo es
el de presentar los resultados de una Prueba de reaccion en cadena de la Polimerasa de tipo
Multiplex para la identificaciéon de diferentes biovariedades del genero Brucella.spp.

MATERIALES Y METODOS

Para la realizacién de la prueba se aplico el protocolo y los ocho pares de oligonucleétidos,
descriptos por Gracia Yoldy et al. Las cepas utilizadas fueron . B canis, aislados de caninos
naturalmente infectados y certificadas por el Instituto Malbran de Argentina, Cepas vacunales de




Brucella abortus cepa 19, Rb 51y Brucella Melitensis Rev 1, una cepa de campo de Brucella suis,
certificada por el Instituto Malbran. Las cepas se cultivaron en Agar Tripticasa Soya por 48hs, y se
realizo la extraccién del DNA, utilizando el kit de Fermentas (genomic DNA purifications Kit).
Utilizdndose un marcador de 100 pb.

RESULTADOS

Las bandas correspondientes a las cepas lisas difieren en numero y tamafio, B abortus cepa 19
amplificd tres bandas principales de: 1682; 794; y 450 pb; Brucella abortus Rb 51:amplificé 3
bandas principales

( 794, 587 y 450 pb) diferencidandose de la anterior en la presencia de la banda de 587 pb. B.
melitensis cepa Rev 1 amplifico 5 bandas de 1682,1071,794,587,450). B suis, amplifico 5 bandas
(1682,794,587,450 y 280 pb, respectivamente). Las cepas de B canis RM 666, y el resto de las
cepas de B canis resultaron con las mismas 5 bandas que amplificara B.suis.

CONCLUSIONES Y DISCUSION

La PCR puede ser una excelente metodologia para el diagnostico directo de la brucelosis de una
manera simple y segura, para aquellos laboratorios que no tienen la posibilidad de realizar el
examen bacterioldgico. Permitiendo ademas la identificacidn de las biovariedades actuantes y la
posibilidad de inferir sobre las posibles fuentes de infeccién y el cuadro epidemioldgico,
direccionando la implementacién de las medidas de control en forma rdpida y correcta.
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