
A2 - Material suplementario: Análisis bioinformático de una cisteín proteasa

presente en plantas de Nicotiana benthamiana, la proteína Metacaspasa 4.

Figuras Suplementarias

Figura S1. Predicción de estructuras secundarias a partir de la secuencia primaria a partir de la plataforma

Quick2d. Las referencias por colores se observan en el extremo inferior.
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Figura S2. Alineamiento múltiple entre NbMCA4 y 81 homólogas. El gráfico amarillo indica el nivel de conservación de los

aminoácidos, al igual que la mayor intensidad en el color azul.Se indica el género y especie de cada proteína.

Figura S3. Alineamiento de  a pares entre NbMCA4 y su homóloga con estructura conocida, AtMCA4 (Código PDB 6W8S).
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FIgura S4. Estructura cristalizada de la proteína AtMCA4 con los residuos del sitio activo (H86 y C139) y el sitio

de clivaje (K225) marcados. a. Proteína no tratada. B. Microcristales de la proteína tratada con Ca+, activando el

clivaje en K225. Imagen original tomada de Zhu et al. 2020.

125


