SIMPOSIO: ESTRUCTURA POBLACIONAL Y DIVERSIDAD FILETICA DE LINAJES MATERNOS EN
POBLACIONES DEL CONO SUR.
COORDINADOR: MORAGA, M.

VASCOS PERO NO TANTO: ANALISIS DE ADNMT EN DESCENDIENTES DE
VASCOS DEL URUGUAY.

Sans, M.l; Figueiro, G.lz,' Ackermann, E.l; Barreto, I.l; Egana, A.l,' Bertoni, B.3,' Poittevin
Gilmet, E.%; Maytia, D.% Hidalgo, p.t

1: Departamento de Antropologia Bioldgica, Facultad de Humanidades y Cs. de la Educacidn, Universidad de la
Republica, Uruguay. mbsans@gmail.com; 2: Departamento de Genética, Facultad de Ciencias, Universidad de la
Republica, Uruguay; 3: Departamento de Genética, Facultad de Medicina; 4: Asociacion Haize Hegoa, Uruguay.

El proceso de formacion de las poblaciones latinoamericanas es complejo e involucra diversos
origenes. En Uruguay, en relacion al aporte europeo se han definido varias “oleadas”; dos de
éstas involucran a vascos, definiéndose dos periodos, el vasco francés (entre 1825 y 1842), y el
vasco espanol (entre 1842 y 1876). En este estudio se busca, a partir de secuencias de ADN
mitocondrial, establecer el origen materno y aportar a la comprension del proceso poblacional
en descendientes de vascos de la ciudad de Trinidad, departamento de Flores. Se realizaron
entrevistas a descendientes de vascos (Comunidad Autonoma Vasca, Iparralde y Navarra) y
de no vascos. Los primeros fueron seleccionados por auto-adscripcion y/o apellido de origen
vasco. Se recabo informacion personal asi como conocimientos de cultura vasca y nexos con el
lugar de origen familiar, registrandose material grafico e historias orales. Previo
consentimiento, se seleccionaron 62 personas no emparentadas hasta segundo grado, a
quienes se les extrajo sangre para estudios moleculares. Se aislo ADN, amplificandose la
region hipervariable I del ADN mitocondrial, y ocasionalmente, también la II; la secuenciacion
se realizo Macrogen Inc. (Corea). Las secuencias fueron comparadas con las publicadas, y en
especial, de Euskal Herria. Pese a tratarse de descendientes de vascos, el 16% de la muestra
posee uno de los 4 haplogrupos nativo-americanos principales, mientras que solo uno posee
linaje africano (L3bla). En cuanto a los haplogrupos europeos (82%), los haplogrupos mas
frecuentes fueron H (42%) seguido de U (13%, la mitad de estos, U6), y T (6%). En varios
casos, se determind parentesco lejano por linea materna entre los participantes del estudio,
unidos en muchos casos en una amplia genealogia. Se encontraron identidades con secuencias
indigenas, europeas y de un africano; entre las primeras se identifico un linaje de Cld que
parece ser propio del territorio uruguayo. Los descendientes mantienen cierta homogeneidad
genética, reflejada en menores aportes indigenas y africanos que los encontrados
promedialmente en poblacion uruguaya, aunque éstos los diferencian de los vascos. Llama la

atencion el aporte de Islas Canarias, asi como la predominancia del haplogrupo indigena D.
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